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Resumo: O virus da doenga do bico e das penas dos psitacideos (BFDV, do inglés Beak and Feather Disease Virus) é
responsavel pelo desenvolvimento da doenga do bico e das penas que afeta aves da ordem psitacidae (PBFD, do inglés
Psittacine Beak and Feather Disease), mas ndo sd. Devido ao comércio internacional de aves a propagacao deste virus
atingiu todos os continentes, afetando tanto aves em cativeiro como selvagens. A situacao das espécies de aves ameacadas
de extingéo é especialmente delicada, uma vez que o BFDV representa uma ameaga a sua sobrevivéncia. Hoje em dia,
este virus ja foi descrito em mais de 40 paises, variando a sua prevaléncia de acordo com a area geografica, tornando-
se assim numa problematica a nivel mundial. No entanto, existe uma lacuna no que diz respeito a informacao disponivel
sobre a prevaléncia da infegdo por BFDV em Portugal. O conhecimento atualizado sobre a prevaléncia local de BFDV
e as atitudes dos criadores em relacdo a esta doencga é fundamental para criar estratégias que reduzam a disseminacao
do BFDV. Dada a relevancia clinica que a infe¢do por este virus representa, associada a escassez de informagao sobre

a sua distribuicdo em Portugal, esta revisao pretende reunir os dados disponiveis sobre estas tematicas.
Palavras-chave: BFDV, Psittacine circovirus, PBFD

Abstract: Beak and Feather Disease Virus (BFDV) is responsible for the development of the Psittacine Beak and Feather
Disease (PBFD), which affects birds of the order Psittacidae, but not only. Due to the international bird trade, the spread
of this virus has reached all continents, affecting both captive and wild birds. The situation of endangered bird species is
especially delicate, as BFDV poses a threat to their survival. Currently, this virus has been described in more than 40
countries, with its prevalence varying according to geographical area, making it a worldwide problem. However, there
is a gap regarding the available information on the prevalence of BFDV infection in Portugal. Up to date knowledge on
local BFDV prevalence and breeders attitudes towards the disease is crucial to create strategies to reduce the spread of
BFDV. Given the clinical relevance of BFDV infection, coupled with the scarcity of information on its distribution in

Portugal, this review aims to gather available data on these issues.
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1. ETIOLOGIA

O circovirus dos psitacideos, também
conhecido como Virus da Doenca do Bico e
das Penas (BFDV, do inglés Beak and
Feather Disease Virus) é um virus
pertencente a familia Circoviridae que
afeta, principalmente, psitacideos de varios
géneros, apesar de também ter sido descrita
a infecdlo de aves ndo-psitacideas
(Ahaduzzaman et al., 2022; Raidal et al.,
2018; Amery-Gale et al., 2017; Huang et
al., 2016; Harkins et al., 2014; Peters et al.,
2014; Henriques, 2010). A Doenca do Bico
e das Penas dos Psitacideos (PBFD, do
inglés Psittacine Beak and Feather Disease)
¢ causada por este agente etioldgico, tendo
sido descrita pela primeira vez, na
Australia, em 1970. No entanto, foi apenas
em 1980 que o BFDV foi definitivamente
identificado (Fogell et al., 2016; Bert et al.,
2005).

O genoma do BFDV consiste numa
cadeia circular de DNA com cerca de 2000
nucleotidos e 20 nm de diametro (Ma et al.,
2019; Haddadmarandi et al., 2018; Regnard
et al., 2017; Peters et al., 2014). Este virus
sem involucro possui uma capside de forma
esférica ou icosaédrica e é constituido por
duas ORFs (opening reading frames)
principais (Raidal et al., 2018; Huang et al.,
2016; Fogell et al., 2016; Julian et al., 2013;
Henriques et al.,, 2010). J& foram

identificadas outras ORFs no genoma de

BFDV; contudo, o seu papel ainda nao é
conhecido (Haddadmarandi et al., 2018;
Aragjo, 2011; Phalen et al., 2006; Raue et
al., 2004). Relativamente as duas principais
ORFs do genoma de BFDV, a ORF C1
codifica uma proteina da capside viral e a
ORF V1 uma proteina associada a
replicacdo do virus (Ma et al., 2019;
Haddadmarandi et al., 2018; Peters et al.,
2014; Julian et al., 2013).

Ate a data, ja foram identificadas
diversas estirpes de BFDV. Estas sé&o
identificadas com base na variacdo da sua
sequéncia de nucledtidos (Phalen et al.,
2006). As variacdes de sequéncia ocorrem,
maioritariamente, na ORF C1, uma vez que
esta apresenta uma conservacdo da
sequéncia de nuclettidos de 76,5% a
83,3%, enquanto a ORF V1 alcanca valores
de 86,9% a 98,3% (Raue et al., 2004).

A recombinacédo do genoma de BFDV é
comum e pode ter caracter evolutivo
(Raidal et al., 2018; Haddadmarandi et al.,
2018; Fogell et al., 2016; Jackson et al.,
2014). Estas recombinagcfes poderdo
resultar numa alteracdo da viruléncia do
agente (Jackson et al., 2014). A existéncia
de varias espécies de aves em centros de
reproducdo, podera facilitar estes eventos,
uma vez que o contacto entre diversas
espécies de aves pode favorecer a interacdo
entre diferentes estirpes do virus (Jackson et
al., 2014).
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2. EPIDEMIOLOGIA

A disseminacdo global de BFDV
ocorreu devido a diversos fatores. A
principal responsabilidade é atribuida ao
comeércio internacional de aves que fez com
que o virus chegasse a todos os continentes,
afetando tanto aves selvagens como de
cativeiro. Por esta razdo, a exportacdo de
exemplares selvagens provenientes da
Australia encontra-se proibida. Também as
rotas migratorias sdo sugeridas como fator
de dispersdo viral. Aves assintomaticas
facilitam, também, a disseminacdo de
BFDV, uma vez que ndo demonstram sinais
precoces da infecdo (Khalesi et al., 2007;
Phalen et al., 2006). Atualmente o virus ja
foi identificado em mais de 40 paises,
tornando-se, assim, um sério risco para a
biodiversidade mundial (Martens et al.,
2020; Fogell et al., 2016; Bert et al., 2005).
Para além da distribuicdo geogréafica, a
presenca da infecdo ja foi descrita em, pelo
menos, 70 espécies de psitacideos (Huang
et al., 2016), 20 das quais classificadas
como “Ameacadas” pela Unido
Internacional para a Conservacdao da
Natureza (IUCN) (Das et al., 2020; Raidal
et al., 2018). De extrema importancia &,
também, a detecdo do virus em aves néo-
psitacideas, de que sdo exemplo o
Abelharuco-arco-iris (Merops ornatos), 0
Diamante de Gould (Erythrura gouldiae) e

Corujas Ninox strenua (Huang et al., 2016).
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A transmissd@o por via horizontal e por
via vertical encontram-se ambas descritas
(Regnard et al., 2017; Regnard et al., 2015;
Harkins et al., 2014). A transmisséo por via
horizontal ocorre através da inalacdo ou
ingestdo de pO proveniente das penas,
secrec0es do papo e fezes onde estdo
presentes particulas virais (Regnard et al.,
2017; Regnard et al., 2015; Phalen et al.,
2006; Bert et al., 2005; Gerlach, 1994). A
transmisséo vertical foi comprovada pela
detecdo da infecdo em ovos embrionados
(Rahaus et al. 2008) e pela detecdo da
infecdo em crias provenientes de incubacéo
artificial (Gerlach, 1994). Contudo, a
maioria das infecbes ocorre por via
horizontal, nomeadamente pela
contaminacdo ambiental (Bert et al. 2005).
A detecdo da presenca do virus em fezes de
acaros do género Knemidocoptes, sugere
que a transmissdo do agente por vetores
possa ser uma realidade (Raidal et al.,
2018).

A especificidade das diferentes estirpes
de BFDV e 0s seus hospedeiros encontra-se
confirmada (Haddadmarandi et al., 2018).
Foi descrita uma relacdo de grande
especificidade entre certas estirpes e
hospedeiros, como € o caso da estirpe
denominada BFDV-“N”, detetada, apenas,
em periquitos australianos (Melopsittacus
undulatus). No entanto, outras estirpes ndo

demonstram esta especificidade, tendo sido
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detetadas em varias espécies de psitacideos,
como é o caso da estirpe BFDV-“T”,
também detetada em Portugal
(Haddadmarandi et al., 2018). Varias
estirpes foram descritas como restritas a
certas regides geograficas, enquanto que
outras, como é o caso da estirpe BFDV-“1”,
apresentam uma distribuicdo  ubiqua

(Haddadmarandi et al., 2018).

3. PATOGENESE

A replicacdo viral ocorre em células em
divisdo ativa do hospedeiro, de modo que o
seu genoma possa ser replicado
(MacLachlan & Dubovi, 2017). Devido a
elevada taxa de divisao celular presente em
aves em crescimento, nestes animais
verifica-se um aumento significativo de
particulas virais (MacLachlan & Dubovi,
2017). A replicacdo primaria do BFDV
ocorre, maioritariamente, na  bursa
cloacalis, no epitélio das unhas e do bico e
no tecido linfoide do trato gastrointestinal.
A replicacdo secundaria ocorre noutros
orgaos como o figado, o timo e a medula
Ossea, levando a imunossupressao
(MacLachlan & Dubovi, 2017; Raidal et al.,
2015; Phalen et al., 2006).

A invasdo dos o6rgdos linfoides,
nomeadamente do timo e da bursa cloacalis,
pelos virus resulta na necrose dos mesmos,
ocorrendo leucopenia secundaria, e a

consequente Imunossupressao

caracteristica da doenca (Phalen et al.,
2006; Pyne et al, 2005). A
imunossupressao vai facilitar 0
aparecimento de infe¢fes secundarias
oportunistas (Phalen et al., 2006; Pyne et
al., 2005).

Fatores como a idade da ave, a via de
transmissdo e a presenca de anticorpos
maternos podem determinar a capacidade
da resposta imunologica por parte da ave
infetada (Gerlach, 1994). Segundo Pyne et
al. (2005), a gravidade da doenga associada
as aves jovens, deve-se ao fato de o
desenvolvimento dos anticorpos ocorrer,
apenas, a partir da terceira ou quarta
semanas de idade (Pyne et al., 2005). A
infecdo de  periquitos  australianos
(Melopsittacus undulatus) antes da primeira
semana de vida resulta no desenvolvimento
de doenca grave; aves infetadas entre o 10°
e 0 14° dias podem ser assintomaticos ou
apresentar sinais clinicos leves. As crias de
fémeas com infecdo subclinica poderdo
usufruir de imunidade transferida através de
anticorpos;  apesar desta imunidade
diminuir nas primeiras semanas de vida,
fornece uma protecdo aos neonatos durante

este periodo critico (Raidal et al., 2018).

4. PATOLOGIA

A hiperplasia, hiperqueratose e necrose
da epiderme das penas, do bico e das unhas

sdo caracteristicas histopatoldgicas desta
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infecdo (Robino et al., 2014). E possivel a

observacdo de infiltrados  celulares

compostos  por  heterdfilos,  células
plasmaticas, macrofagos e linfocitos no
interior da pena (Robino et al., 2014). A
presenca de inclusdes basofilas
intranucleares e intracitoplasmaticas no
bico, bursa cloacalis, timo, lingua, tirGide,
paratiroide, figado, baco, trato
gastrointestinal e medula dssea, também ¢é
possivel (Robino et al., 2014). A atrofia do
tecido linféide com focos de necrose pode
ser encontrada (Pendl et al., 2016).

E devido & infecdo de 6rgdos linfoides
gue ocorre a imunossupressao caracteristica
desta doenca. Este facto vai facilitar a
infecdo por agentes oportunistas, resultando
em infecBes secundarias que causam,
frequentemente, a morte das aves (Raidal et
al., 2018; Pendl et al., 2016; Harkins et al.,
2014; Allgayer & Pereira, 2014; Gerlach,
1994). Um exemplo disto é a infecdo
secundaria por Chlamydia psittaci que é
frequente em aves infetadas por BFDV

(Raidal et al., 2018).

5. SINAIS CLINICOS

Encontram-se descritas quatro
apresentacdes clinicas ou fendtipos da
infecdo por BFDV,  apresentagédo
hiperaguda, apresentacao aguda,
apresentacdo  cronica e apresentacao

subclinica (Haddadmarandi et al., 2018;
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Regnard et al., 2017; Aragjo, 2011;
Greenacre et al., 2005).

As lesGes frequentemente
apresentadas pelas aves infetadas, né&o
podem ser consideradas patognomonicas,
uma vez que diferentes espécies de aves
desenvolvem fendtipos distintos. Para além
disso, fatores como a idade, o0 genoétipo do
virus e doencas concomitantes vao
influenciar o desenvolvimento da doenca
(Raidal et al., 2018; Haddadmarandi et al.,
2018; Fogell et al., 2016; Allgayer &
Pereira, 2014).

Na  apresentacdo hiperaguda
ocorrem sinais clinicos compativeis com
um quadro clinico de septicemia associado
a enterite, pneumonia, rapida perda de peso
e, mesmo, a morte. Esta apresentacéo surge,
maioritariamente, em neonatos (Allgayer &
Pereira, 2014; Greenacre et al., 2005;
Gerlach, 1994).

Os sinais clinicos caracteristicos da
apresentacdo aguda sdo depressao, estase
do papo e diarreias mas, também, de sinais
clinicos mais especificos como necrose e
fratura de penas e foliculos, hemorragias e
muda prematura das penas afetadas
(Allgayer & Pereira, 2014; Gerlach,
1994). Esta ocorre, geralmente, em aves
jovens, tornando-se fatal em cerca de 7 a
15 dias apos a infegdo (Gerlach, 1994).

A apresentacdo  cronica  é

caracterizada pelo aparecimento de



Portela et al. — Infecdo pelo Virus da Doenca do Bico e das Penas dos psitacideos: Revisdo de literatura

anormalidades nas penas das aves
(Regnard et al.,, 2015; Gerlach, 1994)
(Figura 1).

Figura 1. Apresentacdo crénica da
infecdo por BFDV em Papagaio-cinzento
(Psittacus erithacus).

A observacdo de um aspeto baco do bico e
unhas e atrasos na muda da pena sdo, regra
geral, as primeiras alteragdes observadas
(Phalen et al., 2006). Anomalias nas
penas, como a retencdo de canudos devido
a hiperqueratose, hemorragias no calamo
das penas e fraturas, deformacgdes, a
presenca de anéis de constricdo e o
aparecimento de linhas de stress, sdo
sinais  clinicos caracteristicos desta
apresentacdo (Allgayer & Pereira, 2014;
Gerlach, 1994). De acordo com a
cronicidade da doenca, sera possivel a
verificacdo de um padrdo simétrico nas
alteracdes das penas (Phalen et al., 2006).
Em casos prolongados e graves as penas
poderdo perder toda a sua estrutura

anatomica normal,  apresentando-se,

unicamente, como massas de queratina
(Allgayer & Pereira, 2014).

As alteragbes na rinoteca s&o
resultado da hiperqueratose da camada
superficial do epitélio que o reveste,
podendo provocar o aparecimento de
fissuras longitudinais ou transversais.
Estas fissuras, associadas a
imunossupressao, poderdo dar origem a
infecdes secundarias (Portas et al., 2017;
Phalen et al., 2006; Pyne et al., 2005;
Gerlach, 1994).

No caso da apresentacdo subclinica,
as aves podem excretar 0 Virus,
contribuindo para a sua disseminacao, sem
demonstrar sinais da infecdo (Regnard et
al., 2017; Regnard et al., 2015; Phalen et
al., 2006). Neste caso, 0 virus ndo infeta
com gravidade os o6rgdos linféides e nédo
ocorre imunossupressao (Greenacre et al.,
2005). Aves do género Agapornis spp. €
periquitos australianos (Melopsittacus
undulatus) sdo, frequentemente,
portadores assintomaticos de BFDV

(Phalen et al. 2006).

6. DIAGNOSTICO

De forma a confirmar a infecdo por
BFDV, estdo atualmente disponiveis
diversos métodos de diagnostico como a
histopatologia, a Reacdo em Cadeia da

Polimerase (PCR, do inglés Polymerase
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Chain Reaction), hemaglutinacdo e inibicéo

de hemaglutinacdo (Pyne et al., 2005).

Na analise histopatolégica poderdo ser
observadas lesGes inflamatorias celulares
no calamo da pena e na bursa cloacalis e
corpos de inclusdo intracitoplasmaticos ou
intranucleares basofilicos no calamo da
pena, na bursa cloacalis, no bico e no timo
(Pyne et al., 2005; Khalesi et al., 2005).
Este método de diagnoéstico é o mais
simples; contudo, existe a possibilidade da
ocorréncia de possiveis resultados falsos
negativos, tendo em conta que a ndo
observagao de corpos de inclusdo nao exclui
a presenca de infecdo (Pyne et al., 2005;
Khalesi et al., 2005; Gerlach, 1994). Os
corpos de inclusdo sdo pequenas particulas
esféricas e ndo encapsuladas de 14 a 20 nm
de didmetro (Khalesi et al., 2005).

As técnicas de hemaglutinacdo e
inibicdo de hemaglutinagdo permitem
aferir, ndo s6 o diagndstico como, também,
0 prognostico (Pyne et al., 2005). A
hemaglutinacdo determina a carga viral
sanguinea. Ja a inibicdo de hemaglutinacéo
afere a resposta imunitaria da ave (Pyne et
al., 2005). Quando € detetada uma carga
viral elevada com uma resposta imunitaria
baixa ou nula, a probabilidade de
sobrevivéncia da ave € reduzida,
permitindo, assim, definir um progndstico
(Pyne et al., 2005).
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A PCR é considerada o método mais
sensivel e de eleicdo para o diagnostico de
BFDV (Araujo, 2011; Pyne et al., 2005). A
detecdo de cargas virais baixas permite a
identificacdo de aves assintomaticas
(Phalen et al., 2006). A amplificacdo de um
fragmento de um gene que codifica uma
proteina associada a replicacdo viral,
localizado na ORF V1 do virus, € 0 objetivo
desta técnica (Ypelaar et al.,, 1999). A
escolha da ORF V1 como alvo deve-se a sua
estabilidade, sendo menos provavel que
ocorram resultados falso negativos (Aradjo,
2011; Raue et al., 2004). Este método de
diagnostico é rapido e pode ser aplicado a
qualquer tipo de tecido animal (Aradjo,
2011). Contudo, a sensibilidade da PCR em
amostras sanguineas ou em amostras de
penas parece variar de acordo com o estudo
considerado (Khalesi et al. 2005; Hess et
al., 2004).

A sequenciacdo de nova geracao (NGS,
do inglés Next Generation Sequencing),
permite realizar a sequenciacdo completa de
um genoma em poucas horas. No entanto, a
NGS ndo é utilizada na préatica clinica
devido a necessidade de meios técnicos e
equipamento especializado (Behjati &
Tarpey, 2013). Esta sequenciacdo permite
obter informacdes relativas a variabilidade
do virus, determinar a sua filogenia e aferir

a sua origem (Henriques et al., 2010).
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Vérias tentativas foram realizadas com
0 objetivo de conseguir a cultura de BFDV
in vitro, mas sem sucesso (Fogell et al.,
2016). O recurso a utilizacdo de aves
infetadas é a Unica forma de obter o virus
para estudos imunoldgicos e genéticos
(Khalesi et al., 2005).

7. TRATAMENTO

Atualmente, ndo ha tratamento eficaz
conhecido para esta doenca (Tomasek et al.,
2008). Aves com a apresentacdo cronica
mantidas como animais de estimagéo
poderdo ter qualidade de vida desde que
sejam garantidas as condi¢fes de maneio
ideais para cada sinal clinico (Pyne et al.,
2005). Quaisquer infecbes secundérias
devem ser tratadas de forma agressiva
devido a fragilidade imunitaria das aves
infetadas pelo virus (Pyne et al., 2005;
Gerlach, 1994).

Encontram-se descritos varios estudos
com recurso a administracdo de interferGes
que reforcam o sistema imunitario das aves.
(Pyne et al., 2005). O recurso & terapia com
interferdo gama na dose de 1.000.000 Ul,
intramuscular (IM), SID, por um periodo de
trés meses, permitiu obter resultados
satisfatorios num estudo realizado em
Papagaios-cinzentos (Psittacus erithacus)
(Allgayer & Pereira, 2014).

Vérias tentativas tém sido conduzidas
no sentido de desenvolver vacinas eficazes
para este virus. Inicialmente estas tentativas
consistiram no isolamento do virus
inativado das penas ou outros 6rgdos. No
entanto, a inativacdo completa do virus nao
foi possivel. Para além disso, foram,
também, colocadas questBes éticas
relativamente ao isolamento do virus
através de animais infetados, uma vez que a
sua cultura ndo é possivel. Por esta razdo, a
utilizagdo da tecnologia de DNA
recombinante apresenta-se como uma
possivel alternativa ao isolamento do virus.
Outra alternativa é a criacao de vacinas com
particulas semelhantes a virus (VLPs, do
inglés virus-like particles) uma vez que nao
possuem capacidade infecciosa. As VLPs
estimulam, ndo so6 a resposta humoral como,
também, a celular, resultando numa boa

resposta imunitéria (Regnard et al., 2017).

8. PROGNOSTICO

O prognostico depende da apresentagdo
clinica que as aves desenvolvem. No caso
da apresentacdo cronica, as aves podem
sobreviver durante 6 a 12 meses apds o
aparecimento das lesdes caracteristicas da
doenca. Neste caso, a morte das aves ocorre,
maioritariamente, devido ao aparecimento
de infegbes secundarias de origem
bacteriana, fungica ou viral (Gerlach,
1994). Por outro lado, nas formas

hiperaguda e aguda a morte ocorre em cerca
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de 7 a 14 dias ap0s a infecdo (Khalesi et al.,
2005).

9. PREVENCAO E CONTROLO

Este virus é extremamente estavel,
permanecendo por varios anos no ambiente
independentemente das condicdes
ambientais. A inexisténcia de invdlucro,
contribui  para a sua resisténcia a
desinfetantes, sendo, por isso, muito dificil

a sua eliminacéo (Jackson et al., 2014).

A implementacdo de medidas que
limitem ou impecam a entrada do BFDV na
colecdo de aves é imprescindivel. Todas as
aves de uma colecdo devem ser testadas
para verificar a existéncia de portadores
assintomaticos (Gerlach, 1994). Os testes
de diagnostico representam um custo
adicional para os criadores; todavia, a sua
realizacdo previne que, no futuro, ocorram
perdas econdémicas e de animais decorrentes
da introducdo deste virus nas colecbes
(Allgayer & Pereira, 2014). As aves
assintomaticas podem contribuir
acentuadamente para a contaminacao
ambiental e disseminacdo de BFDV, uma
Vez que excretam o virus mesmo sem exibir

sinais clinicos (Bert et al., 2005).

Aves como Agapornis spp.,
Melopsittacus undulatus e Nymphicus
hollandicus sdo, muitas vezes, portadoras
assintomaticas, encontrando-se

frequentemente na origem da entrada de
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BFDV nas colecbes. Estas aves de valor
economico inferior, ndo sdo usualmente
testadas, podendo infetar aves de maior
valor econdémico e genético (Allgayer &
Pereira, 2014). Aves positivas devem ser
isoladas e retiradas da colecdo, uma vez que
o0 potencial infeccioso do virus é bastante
elevado (Pyne et al., 2005).

Locais que promovam o contacto entre
aves provenientes de diferentes criadores,
como feiras e exposicdes, devem ser
consideradas zonas de alto risco (Allgayer
& Pereira, 2014).

A disseminacdo do virus e o
aparecimento de novas variantes pode ser
potenciado pelo comércio, seja ele legal ou
ilegal (Haddadmarandi et al., 2018). As
migracOes sazonais naturais das espécies
poderdo, também, contribuir para esta

disseminacao.

A erradicacdo de BFDV é muito pouco
provavel devido a sua resisténcia no
ambiente (Regnard et al., 2017). E por este
motivo que a implementagéo de medidas de
prevencgdo e controlo em aves sob cuidados
humanos se reveste da maxima importancia
para minimizar perdas animais e
economicas.

10. CONCLUSOES, LIMITACOESE
PERPETIVAS FUTURAS

BFDV pode infetar uma vasta variedade

de espécies de psitacideos, incluindo aves
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mantidas sob cuidado humano e aves

selvagens.

Globalmente, a prevaléncia da infecdo
por BFDV descrita na literatura apresenta-
se muito variavel. Esta diferenca encontrada
entre os varios estudos pode dever-se ao
desenho  experimental do  estudo,
nomeadamente, a fatores como a populagéo
estudada, se € constituida por aves
sintomaticas ou assintomaticas, se sdo aves
mantidas sob cuidado humano ou aves
selvagens, as variacbes geograficas e
temporais e a utilizacdo de diferentes

métodos de detecdo.

O comércio internacional e o trafico de
aves ndo sO facilitam a disseminacdo e
transmissdo de BFDV, como promovem o
aparecimento de novas estirpes do virus
(Haddadmarandi et al., 2018; Sarker et al.,
2013). A criacdo de aves em ambiente de
cativeiro diminui drasticamente a pressao
sobre as populacdes selvagens, sendo uma
ferramenta util para a conservacdo das
espécies. Contudo, a existéncia de varias
espécies no mesmo espaco, pode contribuir
para a disseminacdo do virus e potenciar a
sua natureza recombinante e o surgimento

de novas estirpes (Jackson et al., 2014).

A implementacdo de  medidas
preventivas que impegam a manutencao e
propagacao do virus dentro das colegdes &,

muitas vezes, um desafio devido a falta de

informacao e ao desconhecimento por parte
dos criadores. A auséncia de um rastreio
regular as aves, associada a auséncia de
quarentenas adequadas, aumentam o risco
da infecdo por BFDV.

A identificagdo das diferentes estirpes
de BFDV que circulam em diversas regides
do globo, permite conhecer a epidemiologia
do virus e desenvolver estratégias de
controlo a nivel global. Portugal parece ter
tido um papel preponderante na
disseminacdo do BFDV (Harkins et al.,
2014) e, por isso, a detecdo e o estudo da
dindmica de transmissdo do virus revestem-
se de grande importancia. Como referido
anteriormente, aves assintomaticas
constituem elementos silenciosos de
disseminacéo do virus, colocando em risco

colecdes inteiras.

Encontra-se descrita a relacdo entre o
aparecimento de novas estirpes de BFDV
em aves de cativeiro e a sua disseminacao
para aves selvagens (Fogell et al., 2016).
Apesar de, em Portugal, ndo existirem de
forma endémica aves da familia Psittacidae,
a crescente importacdo e introducdo de
animais destas espécies, podera contribuir
para uma maior disseminacdo do virus.
Todos estes fatores reforcam a importancia
do rastreio da infeccdo por BFDV nas aves

mantidas em cativeiro.
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Como perspetivas futuras, é importante
avaliar qual o tipo de amostra (sangue vs
penas) que permite uma detecdo precoce
mais sensivel de aves assintomaticas. A
padronizacdo dos meétodos de biologia
molecular iria, ainda, permitir um
diagnostico mais sensivel. Por fim, tendo
em consideracdo que Portugal registou, nos
ultimos anos, um aumento do numero de
espécies de psitacideos invasores, 0 estudo
da diversidade genomica das estirpes de
BFDV que neste pais circulam, reveste-se
de grande importancia, principalmente dado
0 desconhecimento, ainda existente,
relativamente a contribuicdo destas aves na

disseminacéo de BFDV.
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